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Abstract

The aim of this study was to compare genomic composition of winter-persistent (sample of 4 years’ winter survivors in the field) and random plants (random sample) in two ×Festulolium braunii tetraploid cultivars ‘Punia’ and ‘Rakopan’ (2n = 4x = 28). For this purpose, fluorescent in situ hybridization (FISH) was carried out using labeled probes of genomic DNAs of Lolium multiflorum and Festuca pratensis, and ribosomal DNA (rDNA) sites have been evaluated applying pTA71 fluorescent probe. In the plants’ genome of both cultivars, there were more of pure L. multiflorum chromosomes present than of F. pratensis ones, on average about 6–7 and 2–3, respectively. The majority of chromosomes (between 18 and 20) in all plants were recombinant. The study also revealed significantly higher amount of F. pratensis chromatin in winter-persistent plants than in random ones, although L. multiflorum remains as a major part of genome. In addition, ‘Punia’ had shown more terminal Festuca fragments in the field plants. The rDNA site number ranged from 5–14 with a mean about 9 sites per chromosome set. None of the plants had 16 expected sites; that demonstrated tendency of rDNA reduction in ×Festulolium braunii tetraploids compared to parental L. multiflorum and F. pratensis species.
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BRAUNO  ERAIČINSVIDRIŲ (×FESTULOLIUM  BRAUNII)  VEISLIŲ  ‘PUNIA’  IR  ‘RAKOPAN’  GENOMO  STRUKTŪROS  YPATUMAI  
L. Lideikytė, I. Pašakinskienė
Lietuvos žemdirbystės institutas
Santrauka

Tyrimo tikslas buvo palyginti dviejų ×Festulolium braunii tetraploidinių veislių ‘Punia’ ir ‘Rakopan’ (2n = 4x = 28) augalų genominę sudėtį. Dalis šių veislių tyrimams paimtų augalų buvo atsparūs žiemojimui ( 4 metus lauke išgyvenę augalai ) ir dalis – atsitiktinai paimti. Atliekant tyrimus buvo naudota fluorescencinė in situ hibridizacija (FISH), kaip zondus naudojant žymėtą Lolium multiflorum ir Festuca pratensis genominę DNR. Ribosominės DNR (rDNR) saitai buvo nustatomi fluorescencine pTA71 žyme. Abiejų veislių augalų genomuose rasta daugiau L. multiflorum negu F. pratensis chromosomų, kurių vidurkis buvo atitinkamai 6–7 ir 2–3. Visuose augaluose dauguma chromosomų nuo 18 iki 20 buvo rekombinantinės. Chromatino ilgio matavimai parodė, kad daugiau F. pratensis chromatino yra gerai žiemojančiuose (lauko ėminys) negu atsitiktiniuose augaluose (P ≤ 0.05), nors visuose augaluose didesnę genomo dalį sudarė L. multiflorum. Taip pat veislės ‘Punia’ daugiau buvo terminalinių F. pratensis fragmentų lauke išgyvenusiuose augaluose. rDNR saitų buvo nuo 5 iki 14 (vidutiniškai 9), bet nė vienas augalas neturėjo 16, kiek buvo tikimasi. Tai rodo, kad ×Festulolium braunii augalų genomas turi polinkį prarasti rDNR saitus, vertinant pagal jų skaičių tėvinėse L. multiflorum ir F. pratensis  rūšyse.
Reikšminiai žodžiai: Festulolium, Lolium, Festuca, FISH, GISH, ‘Punia’, ‘Rakopan’, genomų rekombinacija, rDNA.
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