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GENETIC  DIFFERENCES  BETWEEN  ANNUAL  AND  PERENNIAL  RYEGRASS  REVEALED  BY  ISSR  MARKERS  AND  THEIR  SEQUENCE  CHARACTERISTICS
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Abstract

Lolium multiflorum varieties ‘Adin’ and ‘Zenith’ and Lolium perenne varieties ‘Veja’ and ‘Riikka’ were assessed for inter simple-sequence repeat (ISSR) diversity. Six dinucleotide repeat sequences, 5'-(TC)8A, 5'-(AC)8G, 5'-(CA)8RC, 5'-(TC)8RA, 5'-(TG)8RT, 5'-(CA)7GA and two tetranucleotide repeat sequences 5'-(GAGA)4GA, 5'-(GACA)4TC, were used in PCR reactions as primers to develop ISSR fingerprints. In total, 57 DNA fragments were amplified within the size interval of 250-2000 bp, and the number of fragments produced in the variety’s DNA profile varied from 1 to 11. Thirty seven bands were differential between L. multiflorum and L. perenne species, 11 between L. multiflorum varieties ‘Adin’ and ‘Zenith’ and 11 between L. perenne varieties ‘Veja’ and ‘Riikka’. Only in few cases DNA profiles were identical between L. perenne varieties when amplified by primers (TG)8RT, (CA)7GA and (GAGA)4GA.

One hundred and two PCR fragments ranging in size between 400–2000 bp were selected and sequenced from their clones in the pJET1.2 vector. These ISSR fragment sequences were tested for sequence homology using MEGABLAST application at the National Centre for Biotechnology Information (NCBI) data base. Twenty two sequences were found to be highly similar to genomic sequences coming from other Poaceae plants, mostly from Oryza sativa, Avena strigosa and Triticum turgidum. The most significant homology was detected to beta-amyrin synthetase, cytochrome P450 CYP51H10 (Sad2) and HMW glutenin genes.
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GAUSIAŽIEDĖS  IR  DAUGIAMETĖS  SVIDRĖS  GENETINIS  SKIRTINGUMAS  PAGAL  ISSR  ŽYMENIS  IR  JŲ  SEKŲ  ĮVERTINIMAS

O. Pivorienė, I. Pašakinskienė 
Lietuvos žemdirbystės institutas
Santrauka

Dviejų svidrių rūšių Lolium multiflorum ir Lolium perenne veislių ‘Adin’ ir ‘Zenith’, ‘Veja’ ir ‘Riikka’ tyrimams buvo panaudoti aštuoni paprastų pasikartojančių sekų pradmenys. PGR metodu amplifikuoti 57 DNR fragmetai. Skirtingose svidrių veislių DNR profiliuose fragmentų skaičius kito nuo 1 iki 11, o jų dydžiai nuo 250 iki 2000 bp. L. multiflorum ir L. perenne rūšys skyrėsi 37 gautais DNR fragmentais, o L. multiflorum ir L. perenne veislėse buvo rasta po 11 skirtingų DNR fragmentų. Identiški DNR profiliai rasti tarp L. perenne amplifikacijai naudojant šiuos pradmenis: (TG)8RT, (CA)7GA ir (GAGA)4GA.

Svidrių DNR profiliuose buvo pasirinkti 102 ISSR fragmentai, kurie buvo klonuoti transformacijos būdu į plazmidę pJET1.2 ir sekvenuoti. MEGABLAST paieška DNR duomenų bazėse rado reikšmingų panašumų tarp gautų ISSR fragmentų ir Oryza sativa, Avena strigosa, Triticum turgidum žinomų sekų koduojančiose genomo srityse. Reikšmingiausios homologijos nustatytos su beta-amirino sintetazės, citochromo P450 CYP51H10 (Sad2) ir  DMM gliuteninų genų sekomis, taip pat su kai kuriomis transpozoninėmis sekomis.

Reikšminiai žodžiai: ISSR DNR atspaudai, Lolium multiflorum, Lolium perenne, veislės, sekų holomologijos, MEGABLAST.
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